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A rizs (Oryza sativa L.) a vilagélelmezés egyik legfontosabb novénye, ezért az értékes
génforrdsok megdrzése ¢€s felmérése kiemelt fontossdgi. Magyarorszdg az eurdpai
rizstermesztés €szaki hatdrdn fekszik, ezért csak a specidlis klimatikus adottsdgokhoz
alkalmazkodni képes, hazai nemesitésti fajtdkat termesztiink. A rizs egyik legveszélyesebb
korokozdja a pirikulariézis (Magnaporthe grisea (Herbert) Barr), amely képes fertdzni a rizs
valamennyi vizfelszin folé nyidld szovetét. A gomba elleni leghatékonyabb védekezés a
rezisztens fajtak el6allitdsa, ehhez fontos megismerniink a kiilonb6z6 genotipusok genetikai
hatterét.

A 2007-ben indult FVM/CGIAR Generation Challenge Program (GCP) egyiittmiikodés
keretében a szarvasi Haldszati és Ontozési Kutatéintézetben (HAKI) fenntartott rizs
fajtagylijteménybdl valasztottunk ki 72 genotipust, amelyekkel novénykodrtani és genetikai
vizsgalatokat végeztiink a fajtdk kozotti genetikai variabilitds felmérésére a franciaorszagi
Montpellier-ben.

A novénykoértani vizsgdlatokat a CIRAD UMR-BGPI iiveghdzaiban végeztiik el. A
kordbban begyljtott fertézott ndvényi szovetekrdl izoldltuk a gomba konidiumait, majd egy-
egy konidiumbdl kiindulva készitettiik el az izolatumokat a hosszui tdvi megdrzésre.

A CIRAD pirikuldria gyljteményébdl nyolc izoldtumot vélasztottunk ki a ndvények
rezisztencidjanak tesztelésére (FR14, FR94, FR137, PR9, PR14, IT10, HN1), ezek koziil a
HN1-et kordbban Magyarorszdgon gyiijtott mintdkrol izolaltdk. A -20°C-on tdrolt gomba-
mintdkat rizsliszttel kiegészitett tdptalajon szélesztettik (15 g rizsliszt, 20 g agar, 2,5 g
élesztékivonat/1000ml), majd ezekbdl a fertézések elott kozvetleniil készitettik eld a
konidiumokat (5%10%/ml) tartalmazé szuszpenzidkat (steril viz és 1 g/l zselatin). A fertdzés utén a
gombdk fejlédéséhez az optimalis koriilményeket para- majd klimakamrdban biztositottuk. A
novények ellenallo-képességét a tiinetek tipusai szerint (6 fokozat) értékeltiik és hasonlitottuk az
ismert rezisztenciagéneket hordoz6 standard fajtdkhoz.

A molekuléris genetikai analizisnek a Genotipizaldsi Platform adott otthont, ahol a genotipusokat
mikroszatellit markerekkel (SSR) vizsgdltuk. A markereket az EUROGENE program keretében
fejlesztették ki. A kapott PCR termékeket LI-COR DNS szekvendlokkal valasztottuk el, majd SAGA
Generation 2 program segitségével elemeztiik.

Az adatok tovdbbi elemzésére a CIRAD DarWin5 programjat, illetve a PowerMarker programot
haszndltuk.

A vizsgalt SSR markerek alapjdn meghatdroztuk a hazai fajtaszortiment feltételezett rokonsdgi
kapcsolatait. A markerek alapjan a koztermesztésben 1évo fajtdk genetikai véltozatossiga alacsony
mértékii, jelentds eltéréseket csak a vizsgdlatban szerepld tdvol-keleti, brazil és irdni fajtdkhoz
viszonyitva taldltunk. A ndvénykodrtani vizsgédlatok alapjdn a genotipusok kozott 6t olyat taldltunk,
amelyek nem mutattdk a fertdzés tiineteit egyetlen izoldtum esetében sem, ezek tovabbi vizsgalata
sziikséges ahhoz, hogy a rezisztencia genetikai hatterét és szélességét pontosan meghatirozzuk.



