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UJ 0S71 BUZA/ OSZI ARPA DISZOMAS ADDICIOS VONALAK AZONOSITASA FLUORESZCENS

IN SITU HIBRIDIZACIOVAL ES MOLEKULARIS MARKEREKKEL
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Bevezetés |

A btiza és az arpa keresztezése lehet6vé teszi a két faj kedvez6 tulajdonsagainak egyesitését az utédokban.
A két faj kozott fennéll6 inkompatibilitds miatt a két nemzetség keresztezése rendkiviil nehéz feladat, ezért
a vildgon eddig kevés helyen hoztak létre Triticum aestivum L. x Hordeum vulgare L. hibrideket, fertilis
utédvonalak el6allitdsarol pedig eddig csak Ausztrélidban és Japanban szamoltak be. Martonvasaron célul
ttiztiik ki agronémiai szempontbél értékes arpa és buiza fajtdkkal térténd hibrid el6allitdsat, majd azokbol az
egyes arpa kromoszomdkat tartalmazé buza/arpa addiciés vonalak létrehozédsat. A tudatos génétviteli
munka el6segitése szempontjabdl rendkiviil fontos az utédok kromoszéma Osszetételének meghatarozasa,
melynek kivalo eszkoze a fluoreszcens in situ hibridizaci6 (FISH). A btiza hattérben az idegen faju
kromoszémak genomi in situ hibridizacioval (GISH) kimutathaték. Célunk volt a Martonvasaron
létrehozott Mv9krl x Igri és az Asakaze komugi x Manasz btiza/drpa addiciés vonalakban az arpa
kromoszoémaék azonositasa FISH-sel, GISH-sel és SSR markerekkel.

FISH préobak SSR markerek
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1. dbra. Mv9kr1/Igri 6HS diteloszomas vonalban 6HS
drpa kromoszémakarok kimutatdsa GISH-sel. A teljes
4rpa genomi DNS-t Fluororeddel jeloltiik, igy az drpa
kromoszémakar piros, a buiza kromoszomék kékek.

Mv9krl (Triticum aestivum L.) x Igri (Hordeum vulgare L.) és az Asakaze komugi
(Triticum aestivum L.) x Manasz (Hordeum vulgare L.) hibriekb6l el6allitott biiza/arpa

HvT01 Bmag0125 (2HL) Dovenyanyag
GAA Ebmac0415 (2HL)
addici6s vonalak (Molnar-Léng et al. 2005, Szakacs és Molnar-Lang, 2007).
FISH, GISH:
HvT01 HvM40 (4HS) Gyokeércsticsbol készitett kromoszéma preparatum.
GAA HvM67 (4HL)
DNS proébéak: FISH: Afa family,
GAA, HvT01, pAsl, pTa71
v Tl Bmac0040 (6HS) SE;I proba: Teljes arpa genomi
Afa'family Bmag0009 (GHL) elolés: Nick transzlacio,
pTa7l Fluorored, Biotin, Digoxigenin
Detektalds:  Streptavidin-FITC,
Antidig-rhodamin
T T In situ hibridizaci6: 37 ill. 42 °C,
HyTo1 BmagUOZI (7HS) Szakécs és Molnar-Lang (2007)
Afa-family HvID (7HL) altal leirt médon

2. dbra. Arpa kromoszémak azonositésa. A kozéps6é
oszlopban a kromoszéméak FISH mintézata lathato a
bal oldalon jelzett repetitiv. DNS prébak
felhaszndlasaval. A jobb oldalon a kimutatdsra
legalkalmasabb SSR markert tiintettiik fel.

3. dbra. A 4H arpa kromoszémapar (zold,
nyilak) kimutatdsa GISH-sel a 4H Asakaze
komugi/Manasz addiciés vonalban. A teljes
arpa genomi DNS-t biotinnal jeloltiik, majd
Streptavidin-FITC-vel detektaltuk (zold), a
btza kromoszémak jeloletlenek.

SSR- marker analizis: 15

SSR- marker vizsgalata.
Mobdszer: Molnar-Lang et al.
(2005)

4. dbra. Harom kiilénb6z6 szinnel jelslt FISH
proba - GAA (zold), HvT01 (piros) és pTa71
(sarga) - kombinaci6javal azonositott arpa
kromoszémék.

Eredmények és kovetkeztetések |

Mv9krl x Igri kombindciébol a kovetkez6 addiciés vonalakkal rendelkeziink: diszémés 2H, 3H, 4H, 7H,
diteloszomas 6HS és egy vonal, amely 1 par 1HS izokromoszomat tartalmaz. Az addicids sorozat egyes
vonalai jellegzetes kaldszmorfolégiat mutatnak, melynek alapjan felismerhet6k. Genetikai stabilitasuk eltérd:
legstabilabb a 2H és 3H, legkevésbé stabil az 1HS vonal. Asakaze komugi * Manasz kombinéciébél eddig 2H,
4H, 6H, és 7H diszémas addiciés vonalakkal rendelkeziink, és Gjabb addiciék azonositdsa varhaté. Az arpa
kromoszomakat GISH-sel (1., 3.dbra.) mutattuk ki és azonositasukat repetitiv DNS prébakkal FISH-sel (2., 4.,
6.4bra) végeztiik. A citolégiai azonositast SSR markerekkel is megerdésitettiik (5.dbra.).

Az eléallitott addiciés vonalak értékes
genetikai  alapanyagok az egyes
arpakromoszémékon lokalizélt gének
meghatdrozasahoz,  térképezéséhez.
Kivalo kiindulési alapanyagok
tovabba az egyes arpa
kromoszomakon lokalizalt, hasznos
agrondmiai tulajdonsagokért felels
gének beépitéséhez a biza genomba,
btza/drpa transzlokaciés vonalak
létrehozasahoz.

M Akom. Manasz 1 2 3 4 M Akom. Manasz 1 2 3 4

Bmac0040

Bmag0009

6H kromoszéma azonositasa a Bmac0040 és Bmag009 SSR markerekkel.

Kutatasainkat a Generation Challenge Program SP3 G4007.23,
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5. dbra. A 6H Asakaze komugi x Manasz btiza/éarpa addiciés vonalban (1-4) a

6. dbra. Mv9krl x Igri hibridb6l szarmazé 1HS

izokromoszémakat tartalmazo vonal
azonositasa HvT01 (piros) és pTa71 (zold) FISH
probék alkalmazasaval.
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