
ÁÁRPA KROMOSZRPA KROMOSZÓÓMMÁÁK AZONOSK AZONOSÍÍTTÁÁSA SA ÚÚJ BJ BÚÚZA ZA ×× ÁÁRPA HIBRIDEK RPA HIBRIDEK 
UTUTÓÓDVONALAIBAN DVONALAIBAN IN SITUIN SITU HIBRIDIZHIBRIDIZÁÁCICIÓÓ ÉÉS SSRS SSR-- MARKEREK MARKEREK 

SEGSEGÍÍTSTSÉÉGGÉÉVELVEL

Kruppa Klaudia, Cseh András, Lángné Molnár Márta,
MTA Mezőgazdasági Kutatóintézete, Martonvásár

CCéélkitlkitűűzzééss
A búza × árpa hibridek létrehozása lehetőséget nyújt arra, hogy a két faj kedvező tulajdonságait az utódokban egyesítsük. 

Célunk az ’Asakaze komugi’ búzafajta és ’Manasz’ ukrán hatsoros őszi árpafajta keresztezéséből létrehozott hibridből származó
diszómás addíciós vonalakban (Molnár-Láng et al. 2005) az árpa kromoszómák kimutatása genomi in situ hibridizációval (GISH) és 
azonosítása fluoreszcens in situ hibridizációval (FISH) valamint molekuláris markerekkel. 

Anyag Anyag éés ms móódszerdszer

Növényi anyag: Asakaze komugi ×
Manasz 2H, 4H, 6H, 7H diszómás 
addíciós vonalak 

FISH: alkalmazott repetitív DNS 
próbák: Afa-family, GAA, HvT01, 
pTa71. Módszer: Szakács és Molnár-
Láng (2007) 

GISH:  próba: fluorogreennel jelölt 
árpa genomi DNS

SSR- marker analízis: 14 SSR-
marker vizsgálata.  Módszer: 
Molnár-Láng et al.  (2005) 

EredmEredméények nyek éés ks köövetkeztetvetkeztetééseksek

A búza/árpa addíciós vonalakban az árpa kromoszómákat GISH-sel (1. a. ábra.) 
mutattuk ki és azonosításukat repetitív DNS próbákkal FISH-sel (1.b. ábra, 2. ábra) 
végeztük. A citológiai azonosítást SSR markerekkel is megerősítettük (3.ábra.). A 
vonalak diszómás jellegének kimutatásához továbbra is nélkülözhetetlen az in situ
hibridizáció. 
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3. ábra. 6H árpakromoszóma hosszú- és rövid karjának kimutatása Asakaze komugi ×
Manasz hibrid utódjainak addíciós vonalaiban (1-4) Bmac0040 és Bmag009 SSR 
markerekkel.

2. ábra. Árpakromoszómák azonosítása. A középső
oszlopban a kromoszómák FISH mintázata látható a bal 
oldalon jelzett repetitív DNS próbák felhasználásával. A 
jobb oldalon a kimutatásra legalkalmasabb SSR markert 
tüntettük fel.
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1. ábra. a, Árpa kromoszómák kimutatása GISH-sel. A két jelölődött (világos) kromoszóma az árpa 
kromoszómapár (nyilak). b, A 6H árpakromoszóma azonosítása FISH mintázata alapján HvT01 (zöld), Afa-
family (piros) és pTa71 (sárga) repetitív próbákkal (nyilak).
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